
 
 
 
                     10        20        30        40        50        60        70        80        90       100       110       120       130       140       150       160       170       180       190       
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21220218.b  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MSGEPDGERVIAGRYRLLSPLGEGGMG 
29833120.b  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MEQSRGCDGGTPVSEEPGSERVIAGRYRLLSPLGEGGMG 
29833662.b  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MPSGSPQSGVGRVIAGRYLLLNRLGSGGMG 
21222269.b  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MGEVFAGRYELVDPIGRGGVG 
29830869.b  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MGEVFAGRYELVDPIGRGGVG 
21221418.b  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MRPVGSKYLLEEPLGRGATG 
29831643.b  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MRPVGSKYLLEEPLGRGATG 
21244833.b  MHEDTATVTELVTAMRRGALDLNAVLAALGRRAAVPEAEYRAGVETLWTLQRQHLLDDATVTTLVSRLDALRDRAPAIAPAPAPSAAQEPTPTPTVVDDDATVVMPRPGPARMAENDITRVQPAQLVSGDAPSLTSLGLATHPNLGTQTGTGTGTGTAGTASVSSWQHLAEAAGGDHAGVGSLLKGRFQLERELGRGGMG 
1mru_PKN    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GSHMTTPSHLSDRYELGEILGFGGMS 
15596868.b  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MNEPLSSLELLPEEEGGANLTYFAFAAPTAS~~~~~~~~~~~~~~~~~APDLPAVLP~~GPLPDVLSGRYRLERMLGAGGMG 
28872524.b  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MRP~~~NDDLLVNEEQDSNLTYFAFAKSHKA~~~~~~~~~~~~~~~~~EAALAPTKASIGEMPDVLAGRYRIERLLGAGGMG 
37676656.b  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MSVDNEKKNTQEEKNDKTKFIARSQKIGPEKNVEKSKIEPVSVKEINKEDNRNDKSHTKRPESKTAHPSTRTEVNTTVTGENNSPGYQTLEKGHLVKNRYVIDSLIGHGGLC 
27366883.b  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MTGENNSPGYQTLEKGHLVKNRYVIDSLIGHGGLC 
28900899.b  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MMEEKNKDKSINSSDSGDKTKIVKTQKRENAIEPAKNVNKQDSAENINETDTKLSQKENTIPPINKSD~~~~~~~~~~NKNTKNKSGINSNLIGQTVKNRYEIESILGHGGLC 
2phk_PHK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GFYENYEPKEILGRGVSS 
1l3r_PKA    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GNAAAAKKGXEQESVKEFLAKAKEDFLKKWETPSQNTAQLDQFDRIKTLGTGSFG 
32470744.b  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MNLSDLPARELARLDAVCLEYESSLRQVADGEPAPSDLTSIQSLVERHGGEHADLLRSELEAIRAEIDGDLGIHGDSGELTQVLAASNDTPSREAAALDTPAVDAMKMDDSLRSTPSAEARVKKALAKVASDGSSDSLPPLGTEIGPYRLDGVLGRGGMG 
21223285.b  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MHNDDGINGAGGGADGHPEDRPPVPHTVIEGRYELLEPIGSGGMG 
32141327.b  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MGRAHVSTHELVAGRYRLFEVVQRETNR 
2erk_Erk2   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AHHHHHHMAAAAAAGPEMVRGQVFDVGPRYTNLSYIGEGAYG 
1jwh_CKII   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MSGPVPSRARVYTDVNTHRPREYWDYESHVVEWGNQDDYQLVRKLGRGKYS 
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EDPSLDRPFISEGTTLKDLIYDMTTSGSGSGLPLLVQRTIARTIVLQESIGKGRFG 
 
 
 
 
                    210       220       230       240       250       260       270       280       290       300       310       320       330       340       350       360       370       380       390       
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            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
21220218.b  TVWRARDEV~~~~~~LRREVAVKEVR~~~~~~~APAGLSQPDVGRMYARLEREAWAAARIS~HPNVVTVYDVATDGG~~~~RPWIVMELVR~GLSLADLLDAEGP~~~~~~LEPRRAALIGAEVLAALRAAHAAGVLHRDVKPANVLLAND~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GRVVLTDFGIARV~~~~EG 
29833120.b  TVWRAHDEV~~~~~~LHREVAVKEVR~~~~~~~APAGLPAAEIERMYTRLEREAWAAARVA~NRNVVTVYDVAHEDG~~~~RPWIVMELIR~GIALSDLLDAEGP~~~~~~LSPQRAAHIGAEVLAALRAAHTAGVLHRDVKPGNVLMAND~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GRVVLTDFGIATV~~~~EG 
29833662.b  HVWLAHDQR~~~~~~LACEVALKEIVFR~~~~~SPAEAGQERTARVARARAEARHAAGLRG~HPHVVTVHDVLEHEG~~~~LPWIVMEYVAGALDLRDLVRRRGP~~~~~~LAPAECARIGLAVLDALTAGHERGIMHRDVKPANILLAPDRTGAAY~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ARVLLTDYGISVQ~~~~PD 
21222269.b  AVWRAWDHR~~~~~~RRRYVAAKVLQ~~~~~~~~~~~~~~~~QRDAHSLLRFVREQALRID~HPHVLAPASWAADDD~~~~QVLFTMDLVT~GGSLVHLVGDYGP~~~~~~LPPEFVCTLLDQLLSGLAAVHGEGVVHRDIKPANLLLEATGTGR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PRLRLSDFGIAMR~~~~LG 
29830869.b  AVWRAWDHR~~~~~~RRRYVAAKVLQ~~~~~~~~~~~~~~~~QSDAHALLRFVREQAMRID~HPHVLAPASWAADDD~~~~KVLFTMDLVA~GGSLVHLIGDYGP~~~~~~LPPSFVCTLLDQLLSGLTAVHAEGVVHRDIKPANVLLEATGTGR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PRLRLSDFGIAMR~~~~LG 
21221418.b  TVWRARQRE~~~~~~TAGAEAAVAGQPGETVAIKVLKEELASDADIVMRFLRERSVLLRLT~HPNIVRVRDLVVEGE~~~~LLALVMDLID~GPDLHRYLRENGP~~~~~~LTPVAAALLTAQIADALAASHADGVVHRDLKPANVLLKQTGGE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MHPMLTDFGIARL~~~~AD 
29831643.b  TVWRARQRE~~~~~~TAGAEAAVAGQPGETVAIKVLKEELASDADVVMRFLRERSVLLRLT~HPNIVRVRDLVVEGD~~~~LLALVMDLVD~GPDLHRYLRENGP~~~~~~FTPVAAALLTAQVADALAASHADGVVHRDLKPANVLLKQDGGQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MHPMLTDFGIARL~~~~AD 
21244833.b  VVYLARDERKVEARDRDPWLAVKVLS~~~~~~~~~~~DEFRRHPDALVALQREARRSQKLA~HDNIVRVYDFDKDRT~~~~LVFMTMEYID~GCDLKTLIREQAYNG~~~~MPLKQAWPLIDGMGRALMRAHAAGIVHSDFKPGNVMVTRDG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VAKVFDFGIARAGKHAAE 
1mru_PKN    EVHLARDLR~~~~LHRD~~VAVKVLR~~~~~~~~~~~ADLARDPSFYLRFRREAQNAAALN~HPAIVAVYDTGEAETPAGPLPYIVMEYVD~GVTLRDIVHTEGP~~~~~~MTPKRAIEVIADACQALNFSHQNGIIHRDVKPANIMISATN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AVKVMDFGIARA~~~~IA 
15596868.b  TVYRARDLLHEQFGDPAPLVALKLLN~~~~~~~~~~~ESVAESPDASALLYSEFALTRRLR~HPNVVRLFTFDVDTA~~CQRAYIVMELMP~GLPLDRLLCE~RPEG~~~~LPWSELSAIARPLLDVLAYVHEQGVLHGDLKPSNVMLGEEG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VRLFDFGLGQAQAG~~~ 
28872524.b  AVYRAKDLLSEQFGEPDPYVALKILS~~~~~~~~~~~EEFAESPDASALLYSEFALTRRLR~HNNVLRLHSFEVDTN~~CQRAFITMELMR~GLTLDKLLCE~RPLG~~~~LPWRELRDIALSLLDALAYSHARGVLHGDMKPSNVMLSEEG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VRLFDFGLGQAEEG~~~ 
37676656.b  DVYRAKDKVLESSGVASPFVALKVLQ~~~~~~~~~~~HEYIDQPETARMLIREAQHTQTLS~HPNIIRVFDFGVDN~~~~KIYFIVMEYLD~GETIEQLIQRSRPNG~~~~LAFPNAKVLLNQILDALIYAHSLDIVHADLKPANIMIDSAGT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VKLLDFGVSKTERLKQD 
27366883.b  DVYRAKDKVLESSGVASPFVALKVLQ~~~~~~~~~~~HEYIDQPETARMLIREAQHTQTLS~HPNIIRVFDFGVDN~~~~KIYFIVMEYLD~GETIEQLIQRSRPNG~~~~LAFPNAKVLLNQILDALIYAHSLDIVHADLKPANIMIDSAGT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VKLLDFGVSKTERLKQD 
28900899.b  DVYLAKDKILESSGSESPYVALKVLQ~~~~~~~~~~~KEFASQPETARMLIREAQQTQRLS~HPNVIRVFDFGVDG~~~~DIYFLVMEYID~GETLESLIQRSRPNG~~~~LKYHAMLSILNQILDALSYAHSLGVVHADLKPANVILTSEGH~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VKLLDFGVSKTHQIKHD 
2phk_PHK    VVRRCIHKP~~~~~~TCKEYAVKIIDVTG~~~~~GGSFSAEEVQELREATLKEVDILRKVSGHPNIIQLKDTYETNT~~~~FFFLVFDLMK~KGELFDYLTEKVT~~~~~~LSEKETRKIMRALLEVICALHKLNIVHRDLKPENILLDDDMN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~IKLTDFGFSCQ~~~~~~ 
1l3r_PKA    RVMLVKHKE~~~~~~SGNHYAMKILD~~~~~~~~~~~KQKVVKLKQIEHTLNEKRILQAVN~FPFLVKLEFSFKDNS~~~~NLYMVMEYVA~GGEMFSHLRRIGR~~~~~~FXEPHARFYAAQIVLTFEYLHSLDLIYRDLKPENLLIDQQG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~YIQVTDFGFAKR~~~~~~ 
32470744.b  VVYRATDTR~~~~~~LERSVAVKMLS~~~~~~~~~~~~~IDGHPNLVERFQREAKAVASLT~HPNIVELFDVGVHEG~~~~MPYAVMEHLRGETLMRRMESRRTDVA~~~PITTQMVRYWGRQLAEALATSHASGVIHRDLKPENVMLVGRRSGSPTPSPANSNTISGHSIAMQSSNETSLPSVKLFDFGLSRVGRAVFG 
21223285.b  EVWKAHDRR~~~~~~LRRFVAVKGLLDRR~~~~~~~AMTPDTQKAAMQRARREAEALAKIE~HQNVVTVHDQIETAD~~~~QVWIVMKLLE~GRSLADLLSRDRVLG~~~~~~VPRAAEIGLQMAQGLRAVHEASVLHRDVKPGNVLVRDGGQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VVLVDFGIATFEG~~~~ 
32141327.b  VCWSGEDAT~~~~~~TGRPCLVTRIELPE~~~~~~~GRAGEAARRAPGRVIRTGETMASLC~PGRIAPVLDAVVADG~~~~MLWTVTEWVA~GVPLGDLLDRRGAFG~~~~~~CARAARVGLELLAVLEAAHTHGVTHGELSPGQVFVREEGS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VLVTGFGLAGA~~~~~~ 
2erk_Erk2   MVCSAYDNLN~~~~~~KVRVAIKKIS~~~~~~~~~~~~~PFEHQTYCQRTLREIKILLRFR~HENIIGINDIIRAPT~~~~~IEQMKDVYIVQDLMETDLYKLLKTQ~~~HLSNDHICYFLYQILRGLKYIHSANVLHRDLKPSNLLLNTTCD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LKICDFGLARVAD~~~~ 
1jwh_CKII   EVFEAINIT~~~~~~NNEKVVVKILK~~~~~~~~~~~~~~~~~PVKKKKIKREIKILENLRGGPNIITLADIVKDPVS~~RTPALVFEHVN~NTDFKQLYQT~~~~~~~~~LTDYDIRFYMYEILKALDYCHSMGIMHRDVKPHNVMIDHEHR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KLRLIDWGLAEFYH~~~~ 
1ias_TGFbR  EVWRGKWRG~~~~~~~~EEVAVKIFS~~~~~~~~~~~~~~~~SREERSWFREAEIYQTVMLRHENILGFIAADNKDNGTWTQLWLVSDYHEHGSLFDYLNRYTVTVEGMIKLALSTASGLAHLHMEIVGTQGKPAIAHRDLKSKNILVKKNGT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~CCIADLGLAVRHDS~~~ 
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            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
21220218.b  S~~EALTMTGEVVG~~~~~~~~~~~~~~~~SPEFLAPERALGRTPG~~~~~~AASDLWSLGVLLYATVEGVSPFRQGTPLSTLRAIVDEAVP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
29833120.b  S~~SALTMTGEVIG~~~~~~~~~~~~~~~~SPEFLAPERALGRTPG~~~~~~PESDLWSLGVLLYAAVEGNSPFRHDTPLSTLRAVVDEELP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
29833662.b  AGETRYTLTSALVG~~~~~~~~~~~~~~~~TPGYLAPERATGGPPT~~~~~~ATADLFSLGCTLYFGVEGCGPFERDTHLAEVTAVVLEEPR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
21222269.b  E~~PRLTETNLVVG~~~~~~~~~~~~~~~~TPGYLAPEQMMGAEPD~~~~~~FPSDLFAVGLVALYLLEGAKPDAK~~VLVQHFAEHGTPPA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
29830869.b  E~~PRLTETNYVVG~~~~~~~~~~~~~~~~TPGYLAPEQLMGDEPD~~~~~~FPADLFAVGLVALYLLEGAKPDAR~~ALIEYFLANGTPAA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
21221418.b  S~~PGLTRTHEFVG~~~~~~~~~~~~~~~~TPAYVAPESAEGRPQT~~~~~~SAVDVYGAGILLYELVTGRPPFGGGSALEVLHQHLSAEPRR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
29831643.b  S~~PGLTRTHEFVG~~~~~~~~~~~~~~~~TPAYVAPESAEGRPQT~~~~~~SAVDIYGAGILLYELITGRPPFAGGSALEVLHQHLSAEPRR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
21244833.b  VAGEQTVFDAAALGA~~~~~~~~~~~~~~LTPAYASLEMIRGQAPT~~~~~~PADDLYALGCVCFELLTGKHPFDKLSAEVALREGRRPRPVPGLTRRQYATLCAAVAFPAAQRLTRVDQLLDGLRQVPLRERALPLIGYGATALALVGVGGWGASRYLHQRHLDEVIARFGAQDPQHYRDETQAMQALSSLSADDRRRV 
1mru_PKN    DSGNSVTQTAAVIG~~~~~~~~~~~~~~~~TAQYLSPEQARGDSVD~~~~~~ARSDVYSLGCVLYEVLTGEPPFTGDSPVSVAYQHVREDPIP~~~~~~~~~~~~~~~~PSAR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
15596868.b  ILDGLPQLSRGRIDA~~~~~~~~~~~~~~WTPGYAAPELLEGAPLS~~~~~~PAADLYALACVLYELADGRHPFRRLPSNQAREQGLERQLRA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
28872524.b  VMPGLPHLSRERFNA~~~~~~~~~~~~~~WTPGYAAPELLEGQALS~~~~~~ASADVYGVACVIFELAGGKHPFRRLPSTQARDERLERELKA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
37676656.b  QYAAKRKVDDHQVLG~~~~~~~~~~~~~~YTPNYASLNIISGNKPC~~~~~~RQDDLFAFACIAYELLSCKHPYNRTPIDLAKKNAIP~~LKK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
27366883.b  QYAAKRKVDDHQVLG~~~~~~~~~~~~~~YTPNYASLNIISGNKPC~~~~~~RQDDLFAFACIAYELLSCKHPYNRTPIDLAKKNAIP~~LKK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
28900899.b  QYAAKRKTEDLETLG~~~~~~~~~~~~~~YTPNYASLNLLSGKEPN~~~~~~ISDDMFALCCITYELLSCKHPYSRTPVNEALKKNIK~~VSK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
2phk_PHK    ~~LDPGEKLREVCG~~~~~~~~~~~~~~~~TPSYLAPEIIECSMNDNHPGYGKEVDMWSTGVIMYTLLAGSPPFWHRKQMLMLRMIMSGNYQFGSPE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1l3r_PKA    ~~~~VKGRTWXLCG~~~~~~~~~~~~~~~~TPEYLAPEIILSKGYN~~~~~~KAVDWWALGVLIYEMAAGYPPFFADQPIQIYEKIVSGKVRF~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
32470744.b  PGESDPESQHEDAGNDEANEAKTRAGMILGTPGYMAPEQARGETVT~~~~~~PAADVFSLGCVLFEAFYGRPAFTGKSPASRYAAVLEKTPLPDPG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
21223285.b  ~~ADRVTRHGGIIG~~~~~~~~~~~~~~~~TPPYLAPELFAPAAPG~~~~PTSASDLWALGVTLYEMVEGRLPFGGNEVWEVQANIQQAPDP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
32141327.b  ~~~~~~TLAPRLTA~~~~~~~~~~~~~~~~~PAYASPEQARDERIG~~~~~~PAADLWTLGAILYTMVEGRPPFRDRGRPEATLKGVDRLPLR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
2erk_Erk2   ~~~PDHDHTGFLXEX~~~~~~~~~~~~~VATRWYRAPEIMLNSKGYT~~~~~KSIDIWSVGCILAEMLSNRPIFPGKHYLDQLNHILG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1jwh_CKII   ~~~PGQEYNVRVASR~~~~~~~~~~~~~~~~~YFKGPELLVDYQMYD~~~~~YSLDMWSLGCMLASMIFRKEPFFHGHDNYDQLVRIAKVLGTEDLYD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ias_TGFbR  ATDTIDIAPNHRVG~~~~~~~~~~~~~~~~TKRYMAPEVLDDSINMKHFESFKRADIYAMGLVFWEIARRCSIGGIHEDYQLPYYDLVPSDPS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
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21220218.b  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PPRRAGALGPVVEGLLRKDPAERLPAEEAERALRLVG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AGGAPPGRGPRTGAPPSGAFAPTVVAAHPGPPTAPT~ 
29833120.b  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PPFRAGPLAPVIEGLLRKDPADRVPAEQAEQDLRLIG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AGGTP~~~~~RTGTS~~~AYSPTVT~AFPGPSDTPP~ 
29833662.b  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PPVRAGALEPVLAAMLAKDPGQRITAEDTEAALSAIVTPQPHPRTQFDLGSQPPWAEAGWTTETGYPGHGPGAGPGGNGTSGAYGPGGTGSGA~ 
21222269.b  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PRGIPEPLWQVVATLLQPDPSARFRTATGARKALAAAVELLPE~~~~~~~~~~~~PGPDDELIEIFDQVGPLPTGFGPEGPFKRASGVDDVPTD 
29830869.b  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PRGIPEPLWQVVAVLLQPDPAARFRTATGARKALAAAAELLPE~~~~~~~~~~~~PGPDDELVEIFDQLGPLPPGFGTDGPLKRAPGVTAAHAV 
21221418.b  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PSTVPDPLWTVIERCLRKNPDDRPSAENLARGLRVVAEGIG~~~~~~~~~~~~~~VHANSAQIGAAENVGALLAPDPAPAQVPGAP~~~~~~~~ 
29831643.b  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PSTVPDPLWTVIERCLSKNPDRRPSAENLARALRVVAGGVG~~~~~~~~~~~~~~VHASAAQIAAAEGVGALLAPDPTPATVPGVPGAADPTQV 
21244833.b  LMDRSDLIEDFLLRRLDALWNPANGRDDYRGALQVFALRDRLRLYSPALDARRQAIEREKNQRLNALDTTLNRQLDAGLLFRTQPDNALATLDQVRRIDPGSSLLRHSALEVRLDAAIAEAVAAGQLTTARTEVEQARAAFPDSLRLQLRSAE~~~~~~~~VGVAEQQVRRTPVAATPRDADSARTALAADLANPSTDPA 
1mru_PKN    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~HEGLSADLDAVVLKALAKNPENRYQTAAEMR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ADLVRVHNGEPPEAP~~~~~ 
15596868.b  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PRHLPRRCWPALRTALSLDPERRCIGVRELQEALGARRSWL~~~~~~~~~~~~~~~~~AGVLAR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
28872524.b  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PRNLPKHCWPALRSALRFDAQDRKITAKQLRDAFAVTSSRL~~~~~~~~~~~~~~~~~QRLMPWCNG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
37676656.b  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PSGFPNTLWPDIKTILTDTSGQYKLSAESLKQRLNQNNRSK~~~~~~~~~~~~~~~~~YAIAALIVLGLSTSLGVAHHLNSQIVQLEETNRQLA 
27366883.b  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PSGFPNTLWPDIKTILTDTSGQYKLSAESLKQRLNQKNRSK~~~~~~~~~~~~~~~~~YAIAALIVFGLSTSLGVVHHLNSQIVQLEETNRQLA 
28900899.b  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PANMPIAKWPIFSKIFSTGTIPADFNAKTVKRRLNKQYWPL~~~~~~~~~~~~~~~~~AAGVAASLLFMAGLGLVYNQQQVAISDLEAKLSQQN 
2phk_PHK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~WDDYSDTVKDLVSRFLVVQPQKRYTAEEALAHPFFQQY~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1l3r_PKA    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PSHFSSDLKDLLRNLLQVDLTKRFGNLKNGVNDIKNHKWFA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
32470744.b  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RRRDDIALADLIMAMMRKVPAERPTAATVVAALSSGGAILPANDGE~~~~~TLATPMDGASMTQPIRIAGGVSRRRFVEMIGGSFAGALVGMSG 
21223285.b  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VLRYAGPLGPVIQGLLTTDPDRRLDAAGAEEMLRDVLADPGGP~~~~~~~~~~~TPARAATPAHPPTARPTPPASGPVPAVTAAVPAASSSGPV 
32141327.b  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TPVRAGPLAQAVTGLLRKNSRERPTRPVVRAALARALAEDP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GTAVTEVTTGPGVRGGYAAART 
2erk_Erk2   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ILGSPSQEDLNCIINLKARNYLLSLPHKNKVPWNRLFPN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1jwh_CKII   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~YIDKYNIELDPRFNDILGRHSRKRWERFVHSENQHLVS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VEEMRKVVCEQKLRPNIPNRWQSCEALRVMAKIMR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
 
 
 
                    810       820       830       840       850       860       870       880       890       900       910       920       930       940       950       960       970       980       990       
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21220218.b  ~~~PPMPVPAAGDTSAAGAPGAPG~~GRDRRARAVLLVGLAVLVLALAGLTYSLLDRSDGGG~~~~~~~~~~GTEGSGGSPGPGATSAATSGGAGEPSPPASSG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TDGGQSGPAAQSVEVTVVGSRTHYSGACPPP~~~HDRAPAFTATFTVGRLPAEVGYR~~~~~ 
29833120.b  ~~~RPVPASAATRPSAARAEAASPEPARNRRAAVAVIAGLAALALALAGLTYALLTRDNGGGTAGTTSSSSNGSAGGGSSKTPEDDNADGGGDHSSGSTPGGGG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GGGGTTTPPAQSVKVTVTGVHTDYSGACPPP~~~TAQAPTFTATFTVGRVPVEVEYR~~~~~ 
29833662.b  ~~~GSAPGSPPPGATAGTAGRGTPSEPGPVRGPAAGPSGQDPNAAPYAHDPATPSYGQEPGAPRPGPGPTASPYGRSPTAPSYGQSPAATPYAHDPTASPYGQSPAATRTARPQCLLVRFGCHRPARRSGVRCRWFRFRSAASQAPSCPSVRHRLHPRPRPRAGRCLVRGGASAARRRRREALRSGRGPRRAAQGRRLRR 
21222269.b  ~PRRPAGTPPGVDPSPPATPPTPPPAPPWQGTPPAGPSSGLDRPSPGSPGPPPTGPDSTPASPPPGTPVTATGTPSAPGLPPASDQGWTPSTPSGPTAPP~~SAPSAPSA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PSAPGPTRPAPHGTHSEEVPLAERPGAMSETGSFHLPPPQPTVTPTSDAAASDAAAE~~~~~ 
29830869.b  ~PQRPGRDATGSTPSGDDSSSGPRPERPNQ~~RPNRRHHDPGAASGAASGAAP~GTGSTGAVRPAEDCGEVRPTTGSSHIPPEPDSGPPQPGPPTPLPPPPNSAPLPPQP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ASAPG~SAPGPVQMPPLPDATPSRSFTMSDTGSFHLPPPRPSTPVRPQPLPERPPTP~~~~~ 
21221418.b  ~~~~DAAYDPNGATSVLPHTSGPAGAADPTAVLPSTGAPDPTAVMPPVPPGQPGAP~GQGGPEDPHPWQNQLRAARDRNEQTQVQ~YLDPNQDPLRRRPQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RQVSRPPQQPRQAPQ~~~GPPPQQPG~~~~YGYPQQQ~~~~~QPQRYATP~~~QPQ~~~~~~ 
29831643.b  LPQGAGAYDPNAATSFLPHTSG~~~DADPTSVLPHRGAADPTAVMPPVPQHQPGGPNGQSGPEEPHPWQNQLRAARDRNEQTQVQSYLDPSEDPLRRRPQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RQVARPQQQPQQQPGPGYGYPQQQPQQYAPQGQPQRQPRRQPQPQQYAPAPQQQPQR~~~~~ 
21244833.b  WRARIDAELAALPAAERSSQGSALAEAISTAVAVQSDPAQLAGAQALVDFGLGLAPRSASLLAQRMRLQTLEHQFEQALARESAEAELAARIESLRRAAAANDLGKTRDALARIRTLQPGHPLLRSEGPQLLSQVYRNTAGDAFAQGRYAQAADLLRQGLQTLGQRAELRSAQTRYAVAAAVMTAGALPPSERQQLAGRL 
1mru_PKN    ~~~~~~~~~KVLTDAERTS~~~~~~~LLSSAAGNLSGPR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
15596868.b  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
28872524.b  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
37676656.b  HSLQTQQQIINSQPESVFELSASDT~IHPVLRAGLLRHHKQTLLAKFEQQIDEILNQSNNEYPDYDQVESVLKHAAIYYPDSHKLELLNLDMRSSKRSTLLSIERHINSVLEKGQYDAKQDGKSIVDLNNDLNSIQKNYPLTPSSLALEVFEQNLIDAIEQRNSIALTELLAIGATFFSTHEASQQRLLHAKEVN~~~~~ 
27366883.b  HSLQTQQQIINSQPESVFELSASDT~IHPVLKAGLLRHHKQTLLAKFEQQIDEILNQSNNEYPDYDQVESVLKHAAIYYPDSHKLELLNLDMRSSKRSTLLSIERHINSVLEKGQYDAQQDGKSIVDLNNDLNSIQKNYPLTPSSLALEVFEQNLIDAIEQRNSIALTELLAIGATFFSTHEASQQRLLHAKEVN~~~~~ 
28900899.b  EVIQNAELLLSTSPEHSRSLIDGDASLHPLIKAGLLRLHKPYLLGQFESEIDDVLNSDATSYPNYDEIEAILQKAKGYYPDSHKIEVLALDIQSSKHSTLLSIARQINSHLEKSRYDKEEDTKSIYELKEELNQIHQDYPFVPSSLSSDVFGKHLSDALKDRDAAALVTLIKVGNTFFTNSDEHKANLEISNAMK~~~~~ 
2phk_PHK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
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